
質量分析データからタンパク質・ペプチド配列を同定

MASCOT Server 説明会
Mascot Server Ver.2.8.2を導入します。使用希望の方はご参加下さい。

日時：１０月２１日 (金) １３時～１５時

場所：先端ゲノム研究センター 2F  セミナー室

講師：高江州 宏智（マトリックスサイエンス株式会社）

申込：grc@ml.nagasaki-u.ac.jp

Mascot Serverは、質量分析計で測定されたタンパク質やペプチ
ドの質量スペクトルに一致するアミノ酸配列をタンパク質・ゲノム
の配列データベースやスペクトルライブラリから検索し、試料に含
まれるタンパク質を同定するためのソフトウェアです。

新機能（Ver.2.8.2）
・ クロスリンクペプチドの検索が可能になります
・ 解析速度が3.8倍以上に向上します(1CPUあたり4コア→6コア)


